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L’ADN circulant (ADNc) représente une
approche prometteuse en oncologie pour la
détection non-invasive des mutations
tumorales, la surveillance de la maladie et
I'évaluation de la maladie résiduelle.

Echantillons de sang total

Centrifugation

(n =37) 2 aliquotes de méme volume

Cell-Free DNA BCT (Streck) (275a4 mL)

CBNPC n =22
Prostate n=6
Sein n=06
Colorectal |n=2
Pancreéas n=1

\/ Protocole plus rapide

INTRODUCTION
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Les performances analytiques dépendent fortement du choix de la méthode

d’'extraction.

Comparaison de deux kits d’extraction Maxwell® RSC (Promega) :
« ccfDNA LV Plasma Kit
« Rapid ccfDNA Kit

* MATERIEL & METHODES

- Le plus utilisé en France
— Nouveau kit commercialisé en 2025

Extraction
/’
AV Elution
/5 UL
Maxwell® RSC >
ccfDNA LV Plasma Kit
RaDi Elution
ap d 60 uL
Maxwell® RSC >
Rapid ccfDNA Kit
N

RESULTATS

LV = 88 min (pré-traitement : 45 min + extraction : 43 min) vs.

Rapid = 23 min (extraction sans pré-traitement)

\/ Meilleur rendement d’'extraction

Concentration d’ADNc en moyenne +238% plus élevée en extraction Rapid (Fig. 1).

« Meédiane : Rapid = 0,95 ng/uL vs. LV = 0,34 ng/uL

e p<0,000T (test des rangs signés de Wilcoxon)

\/ Extraction plus homogene sur I'ensemble du genome

Profondeur NGS légerement plus faible en moyenne avec |'extraction Rapid (-11%).
Couverture plus uniforme des régions capturées avec l'extraction Rapid (Fig. 2).
« CV de la profondeur moyenne par exon : Rapid = 20,4% vs. LV = 32,0%

* p<0,0007 (test des rangs signés de Wilcoxon)
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Figure 2 : Profondeur moyenne par region d’intérét : exemple de I'échantillon 25T1458552.

Chaque barre = un exon sur le panel NGS ; A : extraction LV ; B : extraction Rapid.

\/ Diminution du bruit de fond NGS

Détection des 21 variants tumoraux attendus avec chacune des methodes.
Aucun biais quantitatif, en VAF, entre les deux extractions (r2 = 0,988).
Diminution significative du nombre d’artéfacts avec I'extraction Rapid (Fig. 3)
 Nombre moyen de variants avant filtrage : Rapid = 1009 vs. LV = 1301
 Nombre moyen de variants apres filtrage : Rapid = 7 vs. LV = 26
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CONCLUSION

Analyse

Quantification

Qubit dsDNA High Sensitivity (Invitrogen)
\4

Qualification (analyse de fragment)

Cell-free DNA ScreenTape (Agilent)
v

Analyse NGS

Twist UMI Custom panel, 44 genes, 103 kb
Séquenceur AVITI (Element Biosciences)
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Figure 1: Augmentation de la concentration en ADNc obtenue,
en passant de I'extraction LV a I'extraction Rapid.
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Figure 3 : Diminution du nombre de variants détectés en passant
de I'extraction LV a I'extraction Rapid.

Le nouveau kit Maxwell® RSC Rapid ccfDNA Kit (Promega) améliore significativement la qualité de l'analyse de
I’ADN circulant par rapport au kit historique Maxwell® RSC ccfDNA LV Kit.
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